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Resumo: Objetivou-se avaliar o efeito da inclusdo da celulose (CE) e polpa de beterraba (PO) sobre a microbiota fecal de
cdes. Foram avaliadas trés dietas, sendo controle (CO, sem adicdo de fontes de fibra); dieta com 3,8% de CE e dieta com 6%
de PO. Os tratamentos com fibra foram formulados para atingir 7,5% de fibra dietética total (FDT). Foram utilizados seis caes
adultos da raca Beagle, distribuidos em blocos casualizados (periodos), os quais foram alimentados com as dietas
experimentais durante 15 dias por periodo. Ao fim deste estudo, as amostras de fezes foram coletadas e a composi¢ao
bacteriana foi avaliada com base na sequéncia do 16S rRNA. Os géneros Faecalibacterium, Bacteroides, Blautia e
Fusobacterium foram mais abundantes no grupo de cées alimentados com a dieta contendo PO, comparado a dieta CO
(P<0,05). O estudo demonstrou que dietas contendo 6% de PO modulam a microbiota intestinal de cées, favorecendo alguns
microrganismos considerados benéficos a funcionalidade intestinal.
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EFFECT OF CELLULOSE AND BEET PULP IN THE FECAL MICROBIOTA OF DOGS

Abstract: The objective was to evaluate the effect of the inclusion of cellulose (CE) and beet pulp (BP) in the intestinal
microbiota of dogs. Three diets were evaluated, being a control (CO, without the addition of fiber sources); diet with 3.8% of
CE and diet with 6% of BP. Fiber treatments were formulated to achieve 7.5% total dietary fiber (TDF). Sixteen adult Beagle
dogs were used, distributed in randomized blocks (periods), which were fed with experimental diets for 15 days per period.
At the end of this study, stool samples were collected and the bacterial composition was evaluated based on the sequence of
the 16S rRNA. The genera Faecalibacterium, Bacteroides, Blautia, and Fusobacterium were more abundant in the group of
dogs fed the BP diet, compared to the CO diet (P<0.05). The study showed that diets containing 6% BP modulates the
intestinal microbiota of dogs, favoring some microorganisms considered beneficial to gut functionality
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Introducdo: A utilizag8o de fontes de fibras dietéticas insoliveis, como a celulose e solveis, como a polpa de beterraba,
desempenha papel importante na salide de animais de companhia. Sua inclusdo na dieta pode auxiliar na homeostase do
microambiente do col6n e modular comunidades microbianas. 1sso favorece o aumento de téxons considerados benéficos
(REDFERN €t a., 2017; KROGER et al., 2017) e consequentemente pode reduzir a producéo de compostos téxicos, como a
amonia e aminas biogénicas (CAPELLI et al., 2016), contribuindo com afuncionalidade intestinal dos animais de companhia.
Neste contexto, objetivou-se avaliar o efeito da inclusdo da celulose e polpa de beterraba sobre a microbiota intestinal de
caes.

Material e Métodos: Foram utilizados seis caes adultos (3,4 anos, 10,3+1,07 kg). O estudo foi delineado em blocos
casualizados (periodos), organizados em trés periodos, sendo composto por trés tratamentos, totalizando sei's repeti¢des cada.
Cada periodo experimental consistiu de 15 dias, sendo realizada a coleta de fezes no ultimo dia de cada periodo. Os
tratamentos foram: dieta controle (CO) sem adi¢do de fontes de fibra; dieta com 3,8% de celulose (CE) e dieta com 6% de
polpa de beterraba (PO). As dietas CE e PO apresentaram aproximadamente 7,5% de fibra dietética total (FDT). As dietas
foram formuladas para atender as necessidades nutricionais de cdes propostas pelo NRC (2006). Para a avaliagdo da
microbiota intestinal, foram coletadas aproximadamente 2 g de fezes frescas imediatamente apos a defecagdo e
posteriormente alocadas em potes estéreis individuas e armazenadas em freezer a -80°C. A andlise da microbiota fecal foi
realizada por meio de sequenciamento do gene 16S do rRNA. Foi avaliada a diversidade microbiana pelo indice Chaol. Os
géneros bacterianos foram analisados pel o teste de Dunnet (P<0,05).

Resultado e Discussdo: A dieta com PO resultou em maior (P<0,05) diversidade de microrganismos (Figura 1). A maior
diversidade da microbiota intestinal esta relacionada com a eubiose e melhora dafuncionalidade intestinal (PANASEVICH et
al. (2015). Os géneros Faecalibacterium, Bacteroides, Blautia e Fusobacterium foram mais abundantes no grupo de cées
alimentados com a dieta contendo PO, comparado a dieta CO (P<0,05). O género Faecalibacterium é conhecido como um
grupo importante na microbiota intestinal de vérias espécies animais, sendo correlacionado positivamente com a concentracéo
de butirato (BJERRUM et al., 2006) o qual é responsavel por fornecer energia aos colondcitos, intensificando qualidades
protetoras potenciais contra doencgas intestinais (DETWEILER et al., 2019). Além disso, esse género € visto como um
marcador de monitoramento da melhora da disbiose intestinal podendo ser um indicativo de funcionalidade intestinal
(PANASEVICH et al., 2015). Apesar da CE apresentar baixa solubilidade (KROGER et al., 2017), também resultou em
alteracbes na microbiota fecal, em relagdo a dieta CO, como aumento do género Allobaculum, o qual pode favorecer a
funcionalidade intestinal (REDFERN et al., 2017).



Tabela 1 - Géneros bacterianos mais abundantes que

diferiram estatisticamente.

Género (%) co CE PO EPM s
Allobaculum 143 3,10° 2865 0,106
Alloprevotelia 0,16 0,06 060* 0,054 I Bl st
Bacteroides 0,61 0,20 1,71* 0,123
Blautia 13,93 15,39 18,85 0,530 n.3041
Erysipelaclostridium 0,45 1.07* 1,61 0,056 820
Eubacterium 0,34 0,33 0.88* 0,022 g
Faecalibacterium 067 048 589" 0,142 :
Fusobacterium 0,71 110 371" 0,152 1 [
Lachnoclostridium 0,49 067 114" 0,033
Peptococcus 2,77 214*  011* 0,058 | _ _
Rumignavus 1,48 182 241" 0,067 iy Cale;  Comats
;z;;ﬁfjracrer 2::3 i‘i[; ?;:* gz:z Figura | - Biodiversidade das comunidades

bacterianas promovida pelas dietas

“Diferenga em relagéo ao controle pelo teste de Dunnett experimentais.

(P<0,05). EPM = erro padrao da media; P = Probabilidade.

Conclusao: A inclusdo de polpa de beterraba como fonte de fibras em dietas extrusadas aumenta a diversidade bacteriana e
modula a microbiotaintestinal, favorecendo géneros com potencia benéfico, como o Faecalibacterium, em caes.
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